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世界衛生組織(WHO)之人類 H5N1 禽流感累計確定病例統計表 

(更新日期：2019/5/5，WHO 最後更新日期：2019/5/2) 

 

國家 

2003-2009 2010-2016 2017 2018 2019 總計 

病 
例 
數 

死 
亡 
數 

病 
例 
數 

死 
亡 
數 

病 
例 
數 

死 
亡 
數 

病 
例 
數 

死 
亡 
數 

病 
例 
數 

死 
亡 
數 

病 
例 
數 

死 
亡 
數 

亞塞拜然 8 5 0 0 0 0 0 0 0 0 8 5 

孟加拉 1 0 7 1 0 0 0 0 0 0 8 1 

柬埔寨 9 7 47 30 0 0 0 0 0 0 56 37 

加拿大 0 0 1 1 0 0 0 0 0 0 1 1 

中國 38 25 15 6 0 0 0 0 0 0 53 31 

吉布地 1 0 0 0 0 0 0 0 0 0 1 0 

埃及 90 27 266 92 3 1 0 0 0 0 359 120 

印尼 162 134 38 34 1 1 0 0 0 0 200 168 

伊拉克 3 2 0 0 0 0 0 0 0 0 3 2 

寮國 2 2 0 0 0 0 0 0 0 0 2 2 

緬甸 1 0 0 0 0 0 0 0 0 0 1 0 

奈及利亞 1 1 0 0 0 0 0 0 0 0 1 1 

巴基斯坦 3 1 0 0 0 0 0 0 0 0 3 1 

泰國 25 17 0 0 0 0 0 0 0 0 25 17 

土耳其 12 4 0 0 0 0 0 0 0 0 12 4 

越南 112 57 15 7 0 0 0 0 0 0 127 64 

總計 468 282 388 170 4 2 0 0 0 0 860 454 

 

新增死亡病例：0 

新增感染病例：0 
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世界衛生組織(WHO)之人類 H7N9 禽流感累計確定病例統計表 

(更新日期：2019/5/5，WHO 最後更新日期：2019/5/2) 

 

國家 

2013-2016 2017   2018   2019 總計 

病 
例 
數 

死 
亡 
數 

病 
例 
數 

死 
亡 
數 

病 
例 
數 

死 
亡 
數 

病 
例 
數 

死 
亡 
數 

病 
例 
數 

死 
亡 
數 

中國 778 315 763 293 0 0 0 0 1541 608 

臺灣 4 1 1 1 0 0 0 0 5 2 

香港 16 4 1 1 0 0 0 0 17 5 

澳門 - - 1 - 0 0 0 0 1 0 

馬來西亞 1 0 0 0 0 0 0 0 1 0 

加拿大 2 - 0 0 0 0 0 0 2 0 

總計 801 320 766 295 0 0 0 0 1567 615 

 

新增死亡病例：0 

新增感染病例：0 
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世界衛生組織(WHO)之人類 H5N6 禽流感累計確定病例統計表 

(更新日期：2019/5/5，WHO 最後更新日期：2019/5/2) 

 

國家 

2014-2017   2018   2019 總計 

病 
例 
數 

死 
亡 
數 

病 
例 
數 

死 
亡 
數 

病 
例 
數 

死 
亡 
數 

病 
例 
數 

死 
亡 
數 

中國 16 6 0 0 0 0 16 6 

 

新增死亡病例：0 

新增感染病例：0 
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世界動物衛生組織(OIE)高病原性禽流感疫情分佈圖 

(更新日期：2019/5/5，OIE 最後更新日期：2019/5/3) 

 

 

 
 
 
 
 



 

6 
 

世界動物衛生組織(OIE)高病原性禽流感年度疫情變化趨勢圖 

(更新日期：2019/5/5，OIE 最後更新日期：2019/5/3) 
*以下圖表 橫軸為月份 縱軸為感染禽隻總數 
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世界動物衛生組織(OIE)高病原性禽流感近年疫情通報表 

地區 國名 
2004~2016 年 2017 年 2018 年 2019 年 

非家禽 家禽 非家禽 家禽 非家禽 家禽 非家禽 家禽

亞洲 

(32) 

Afghanistan 阿富汗 Yes Yes   Yes Yes Yes Yes 

Azerbaijan 亞塞拜然 Yes Yes       

Bangladesh 孟加拉 Yes Yes Yes  Yes Yes   

Bhutan 不丹  Yes    Yes  Yes 

Cambodia 柬埔寨 Yes Yes  Yes  Yes  Yes 

China 中國 Yes Yes Yes Yes Yes Yes Yes Yes 

Hong Kong 香港 Yes Yes  Yes Yes Yes   

India 印度 Yes Yes Yes  Yes Yes Yes Yes 

Indonesia 印尼 Yes Yes       

Iran 伊朗 Yes Yes Yes  Yes Yes Yes Yes 

Israel 以色列 Yes Yes Yes  Yes   Yes 

Iraq 伊拉克  Yes Yes   Yes Yes  

Japan 日本 Yes Yes Yes  Yes Yes   

Jordan 約旦  Yes       

Kazakhstan 哈薩克 Yes Yes Yes      

Korea,(Dem. People's Rep.) 北韓  Yes       

Korea，South 韓國 Yes Yes Yes Yes Yes Yes Yes Yes 

Kuwait 科威特  Yes Yes      

Laos 寮國 Yes Yes  Yes  Yes   

Malaysia 馬來西亞 Yes Yes  Yes  Yes   

Mongolia 蒙古 Yes        

Myanmar 緬甸  Yes Yes Yes     

Nepal 尼泊爾  Yes  Yes  Yes Yes Yes 

Pakistan 巴基斯坦  Yes   Yes   Yes 

Palestinian 巴勒斯坦 Yes Yes       

Philippines 菲律賓    Yes  Yes   

Russia 俄羅斯 Yes Yes Yes Yes  Yes  Yes 

Republic of Lebanon 黎巴嫩  Yes       

Saudi Arabia 沙烏地阿拉伯 Yes Yes    Yes   

Taiwan(Chinese Taipei) 臺灣 Yes Yes Yes Yes Yes Yes Yes Yes 

Thailand 泰國 Yes Yes       

Vietnam 越南 Yes Yes Yes Yes Yes Yes Yes Yes 

 Albania 阿爾巴尼亞  Yes       
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歐洲 

(31) 

Austria 奧地利 Yes        

Bosnia and Herzegovina
波士尼亞及赫

塞哥維納 
Yes  

Yes      

Belgium 比利時  Yes Yes      

Bulgaria 保加利亞 Yes Yes  Yes  Yes  Yes 

Croatia 克羅埃西亞 Yes  Yes      

Czech Republic 捷克 Yes Yes Yes      

Denmark 丹麥 Yes Yes   Yes Yes Yes  

France 法國 Yes Yes Yes Yes     

Finland 芬蘭 Yes  Yes  Yes    

Georgia 喬治亞 Yes        

Germany 德國 Yes Yes Yes  Yes    

Greece 希臘 Yes  Yes Yes     

Hungary 匈牙利 Yes Yes Yes      

Ireland 愛爾蘭     Yes   Yes 

Italy 義大利 Yes Yes Yes Yes Yes Yes   

Lithuania 立陶宛   Yes      

Macedonia 馬其頓   Yes      

Montenegro 蒙特內哥羅      Yes   

Nederland 荷蘭 Yes Yes Yes Yes Yes Yes   

Poland 波蘭 Yes  Yes Yes     

Romania 羅馬尼亞 Yes Yes Yes      

Serbia  塞爾維亞 Yes Yes Yes      

Slovakia 斯洛伐克   Yes  Yes    

Slovenia 斯洛維尼亞 Yes Yes Yes  Yes    

Spain 西班牙 Yes Yes Yes      

Sweden 瑞典 Yes  Yes  Yes    

Switzerland 瑞士 Yes  Yes      

Turkey 土耳其 Yes Yes       

Ukraine 烏克蘭 Yes Yes Yes Yes     

United Kingdom 英國 Yes Yes   Yes    
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紅字:疫情持續中 
黑字:疫情已解除 

 

 

 

非洲 

(18) 

Algeria 阿爾及利亞 Yes  Yes      

Burkina Faso 布吉納法索  Yes Yes      

Cameroon 喀麥隆  Yes Yes      

Congo 剛果      Yes  Yes 

Cote d'Ivoire 象牙海岸 Yes Yes Yes   Yes   

Benin 貝南 Yes Yes       

Djibouti 吉布地 Yes Yes       

Egypt 埃及  Yes Yes Yes    Yes 

Ghana 迦納  Yes   Yes Yes   

Niger 尼日  Yes Yes Yes     

Nigeria 奈及利亞 Yes Yes Yes Yes  Yes Yes Yes 

South Africa 南非  Yes  Yes Yes Yes Yes Yes 

Sudan 蘇丹  Yes       

Togo 多哥  Yes  Yes  Yes  Yes 

Tunisia 突尼西國 Yes  Yes      

Uganda 烏干達   Yes      

Zimbabwe 辛巴威  Yes  Yes     

Libya 利比亞  Yes       

美洲 

（4） 

Canada 加拿大  Yes      

Chile 智利   Yes      

Mexico 墨西哥 Yes Yes  Yes  Yes  Yes 

United States of America 美國 Yes Yes  Yes     

大洋

洲 

(1) 

Australia 澳洲  Yes  
 

    

根據 OIE UPDATE ON HIGHLY PATHOGENIC AVIAN INFLUENZA IN ANIMALS 之網頁更新 
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臺北市家禽批發市場本週死亡率及斃死禽隻總重量統計資料 

(日期 : 2019/4/29-2019/5/5，動保處最後更新日期：2019/5/6) 

 
※註:臺北市動物保護處訂定，每日雞隻死亡率在 1%以下為正常範圍 
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臺北市家禽批發市場各禽種產地來源統計資料 

  

  
  

77%

23%

鴨產地來源百分比

彰化

雲林



 

12 
 

臺北市動物禽流感防疫監測情形 

本週主動監測報表 

(報告日期: 2019/5/6) 

 

 
 
 
 
 
 
 
 
 

 
 
 
 
 
 
 
 

 
 
 
 

    臺北市養禽戶(監測點：2)：自 2019 年 1 月累積至今已檢測 228 件 

採樣日期 養禽戶 禽種 採樣數量 初篩陽性 

2019/4/26 林正雄 雞 6 0 
總計 6 0 

臺北市寵物鳥店(監測點：20)：自 2019 年 1 月累積至今已檢測 寵物鳥 314 件 

採樣日期 店名 禽種 採樣數量 初篩陽性 

2019/4/26 萬華鴿友會 鴿 6 0 
總計 6 0 

臺北市公園綠地(監測點：11)：自 2019 年 1 月累積至今已檢測 野鳥 234 件 

採樣日期 地點 禽種 採樣數量 初篩陽性 

2019/4/26 康樂公園 野鳥 6 0 
總計 6 0 
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本月禽流感防疫訪視監測統計表 

日期 養禽場 寵物鳥店 
家禽 

批發市場 
小計 

訪視次數(訪) 
與 

採樣次數(採) 
(採) (訪) (採) (訪) (採) (訪) (採) (訪) 

4/1 ~ 4/7 0 0 0 0 0 0 0 0 

4/8~4/14 3 3 3 3 1 1 7 7 

4/15~4/21 1 1 1 1 1 1 3 3 

4/22~4/28 2 1 1 1 1 1 4 3 

4/29~5/5 6 6 0 0 1 1 7 7 

合計 12 11 5 5 4 4 21 20 

 
 
 
        
 
 
 

臺北市家禽批發市場(監測點：1)：自 2019 年 1 月累積至今已檢測 360 件 

採樣日期 地點 禽種/採樣位置 採樣數量 初篩陽性 

2019/4/30 家禽批發市場 雞 24 0 
總計 24 0 

附註 

1. 臺北市迄今已列管採樣監測地點，共計 84 處。 

2. 禽流感病毒為高傳染性疾病，以一旦發生族群感染率至少為40﹪的假設下，在95﹪信心水準之

下，所採用之採樣頻度係以如下： 每週採樣養禽戶4戶，公園綠地2處，市售鳥園3處。  
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人類禽流感疫情相關訊息 

政府單位發佈新聞 

< H5N1 人類流感> 

本週無新報導 

 

<其他分類型流感> 

本週無新報導 

 

國內一般網站新聞 

< H5N1 人類流感> 

本週無新報導 

 

<其他分類型流感> 

本週無新報導 

 

國際官方網站新聞 

< H5N1 人類流感> 

本週無新報導 

 
<其他分類型流感> 

本週無新報導 

 

國際一般網站新聞 

< H5N1 人類流感> 

本週無新報導 

 

<其他分類型流感> 

本週無新報導 
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動物禽流感疫情相關訊息 

政府單位發佈新聞 

< H5N1 動物型流感> 

本週無新報導 

 

<其他分類動物型流感> 

本週無新報導 

 

國內一般網站新聞 

< H5N1 動物型流感> 

本週無新報導 

 

<其他分類動物型流感> 

本週無新報導 

 

國際官方網站新聞 

< H5N1 動物型流感> 

本週無新報導 

 
<其他分類動物型流感> 

本週無新報導 

 

國際一般網站新聞 

< H5N1 動物型流感> 

本週無新報導 

 

<其他分類動物型流感> 

本週無新報導 
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相關研究、技術與專家觀點 
Arch Virol. 2018 Apr;163(4):911-923. doi: 10.1007/s00705-017-3698-1. Epub 2018 Jan 3 

Genetic characterization of low-pathogenic avian influenza viruses 
isolated on the Izumi plain in Japan: possible association of 

dynamic movements of wild birds with AIV evolution. 
Nakagawa H1, Okuya K1, Kawabata T1, Matsuu A2,3, Takase K2,3,4, Kuwahara M5, Toda S6, Ozawa M7,8. 
1Laboratory of Animal Hygiene, Joint Faculty of Veterinary Medicine, Kagoshima University, 1-21-24 Korimoto, Kagoshima, 890-0065, Japan. 
2Joint Faculty of Veterinary Medicine, Transboundary Animal Diseases Center, Kagoshima University, Kagoshima, Japan. 
3United Graduate School of Veterinary Science, Yamaguchi University, Yamaguchi, Yamaguchi, Japan. 
4Laboratory of Animal Microbiology, Joint Faculty of Veterinary Medicine, Kagoshima University, Kagoshima, Japan. 
5Matsuoka Research Institute for Science, Koganei, Tokyo, Japan. 
6Kagoshima Crane Conservation Committee, Izumi, Kagoshima, Japan. 
7Laboratory of Animal Hygiene, Joint Faculty of Veterinary Medicine, Kagoshima University, 1-21-24 Korimoto, Kagoshima, 890-0065, Japan. mozawa@vet.kagoshima-u.ac.jp. 
8Joint Faculty of Veterinary Medicine, Transboundary Animal Diseases Center, Kagoshima University, Kagoshima, Japan. mozawa@vet.kagoshima-u.ac.jp. 

 
Abstract 

     The Izumi plain in Kagoshima Prefecture, Japan, is an 

overwintering site of endangered cranes (hooded cranes and 

white-naped cranes) and of many other migratory birds (including wild 

ducks) that are considered carriers of avian influenza viruses (AIVs). To 

assess the risks of a highly pathogenic avian influenza outbreak in the 

crane populations, we tested various environmental samples for AIVs in 

this area. In the 2014-2015 winter season, we isolated one AIV of the 

H6N2 subtype from the cranes' roost water and two AIVs of the H11N9 

subtype from a crane fecal sample and a cloacal swab of a dead 

spot-billed duck. Genetic analysis of these AIV isolates indicated that 

our H6N2 isolate is genetically close to AIVs isolated from wild birds 

in Southeast Asian countries, except that the PB1 and NS genes belong 

to the North American virus lineage. All genes of the two H11N9 

isolates are related to AIVs belonging to the Eurasian virus lineage. 
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Notably, in our phylogenetic trees, H11 HA and N9 NA genes showing 

high sequence similarity to the corresponding genes of isolates from 

wild birds in South Africa and Spain, respectively, did not cluster in the 

major groups with recent wild-bird isolates from East Asia. These 

results suggest that AIVs with viral gene segments derived from various 

locations and bird species have been brought to the Izumi plain. These 

findings imply a possible association of dynamic movements of wild 

birds with AIV evolution. 
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中譯: 

    日本鹿兒島縣的出水平原是瀕臨滅絕的鶴（白頭鶴

和白枕鶴）和許多其他候鳥（包括野鴨）的過冬地，這

些候鳥被認為是禽流感病毒的攜帶者。為了評估鶴種群

中高病原性禽流感病毒爆發的風險，測試了該地區禽流

感病毒的各種環境樣本。在 2014-2015 冬季，從鶴的棲

息地之水中分離出一種亞型 H6N2 禽流感病毒，以及從

鶴糞便樣本和一隻死斑鴨的泄殖腔拭子中分離出兩種亞

型 H11N9 的禽流感病毒。這些禽流感病毒分離株的遺傳

分析顯示，除了 PB1 和 NS 基因屬於北美病毒譜系外，

在遺傳上，分離出的 H6N2 禽流感病毒株與東南亞國家

的野生鳥類中分離出的禽流感病毒接近。分離出的兩種

H11N9禽流感病毒株所有基因都與歐亞病毒譜系的禽流

感病毒有關。值得注意的是，在親緣關係演化樹圖中，

它們與分別從南非和西班牙野生鳥類所分離出的禽流感

病毒中 H11 HA 和 N9 NA 相應基因，具有高度序列相似

性，但與最近的東亞野生鳥類分離株的主要群體中並未

聚類。這些結果表明，來自不同地點和鳥類的禽流感病

毒的基因片段已被帶到出水平原，這些發現暗示了野生

鳥類動態遷徙可能與禽流感病毒進化有關。 

 


